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Abstract
  The purpose of this study is to investigate poultry red mite(Dermanyssus gallinae)  

contamination and mediating diseases that cause economic losses on farms in Incheon. We 

collected poultry red mite through corrugated traps to confirm the number, and used 

polymerase chain reaction(PCR) to check for the presence of five pathogens: avian pathogenic 

E. coli, Salmonella pullorum, Salmonella gallinarum, Mycoplasma gallisepticum/synoviae, and 

avian poxvirus. As a result, most farms had grade II contamination, and five pathogens were 

not detected. However, in the case of farms located in Baengnyeongdo, contamination of 

poultry red mites was confirmed in grade IV, and avian poxvirus genes were detected. 

Therefore, the possibility that avian poxvirus are prevalent cannot be ruled out, and it is 

necessary to reduce the density of poultry red mites through cleaning, washing, and 

eco-friendly pest control.
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Ⅰ. 서론

전 세계적으로 분포하는 닭진드기(Poultry 

red mite, Dermanyssus gallinae)는 야간에 주

로 닭을 흡혈하여 빈혈, 알의 생산성 감소 및 

품질 저하로 양계농장에 피해를 일으키는 외

부기생충이다(Sparagano et al., 2009). 이 기생

충은 케이지 안쪽, 사료통 안쪽, 에어덕트 내

부 등 어둡고 따뜻하고 습한 곳에 주로 서식

하다가 야간에 1시간 내외의 짧은 시간동안 

흡혈하지만, 4 ~ 5개월 흡혈하지 않아도 생존

이 가능하기 때문에 재발 확률이 매우 높고 
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방제가 까다로운 편이다(Chauve, 1998). 생활

사는 보통 7일에서 14일 정도이며, 한번에 4 

~ 8개의 알을 낳아 번식 속도가 매우 빠르기 

때문에 다량으로 쉽게 증식하여 농장의 경제

적 손실을 증폭시킨다(Maurer, Baumgartner, 

1992). 

직접적인 피해 이외에도 Salmonella(Hamidi 

et al., 2011), avian poxvirus(Chikuba et al., 

2008), E. coli(Moro et al., 2009)와 같이 설사, 

산란율 저하 및 심하면 폐사에 이르러 농장의 

경제적 손실을 유발시킬 수 있는 각종 전염병

의 전파 매개체 역할을 하고 있기 때문에 양

계농장의 닭진드기 방제는 상당히 중요한 부

분을 차지한다고 알려져 있다. 

따라서 본 연구에서는 인천 지역 산란가금

농장에 기생하는 닭진드기를 채집해 오염도를 

조사하고, 닭진드기 매개 전염병 원인체를 확

인함으로써 매개 질병의 잠재적 발생 위험도

를 평가해 보고자 하였다.

Ⅱ. 연구대상 및 방법

2.1. 검사재료

2021년 5월 ~ 10월에 인천지역 산란계(11개

동) 및 종계(4개동) 농장에서 채집한 닭진드기

를 검사재료로 사용하였으며, 채집은 B골 판상

형의 (100 × 70 × 2.5) mm 골판지(농장별 12

개)를 이용하여 계사 바닥, 먹이통 주변, 산란

벨트 등의 구조물에 고르게 부착한 후 2일 뒤 

수거하여 하루 냉동보관하여 활용하였다. 

2.2. 검사방법

2.2.1. 닭진드기 오염도 조사

골판지 내 냉동으로 사멸 된 닭진드기의 마

리수 평균값으로 농장별 오염도를 조사하였으

며, 그 기준은 (Table 1.)과 같다. 

Grade Number of poultry red mite
Ⅰ 0
Ⅱ < 150
Ⅲ 151 ~ 500
Ⅳ > 501

Table 1. Standard for contamination of poultry red mite

2.2.2. 닭진드기 매개질병 조사

닭진드기를 PBS(phosphate beffered saline) 

1 ml에 균질화하여 3,000 rpm에서 10분간 원심

분리 한 후 상층액 200 ㎕를 자동핵산추출기 

IndiMag48S(INDICAL, Korea)를 사용해 핵산을 

추출하였다. 그 후 시료의 핵산추출물에서 병

원성대장균(avian pathogenic E. coli), 추백리

(Salmonella pullorum), 가금티푸스(Salmonella 

gallinarum), 닭 마이코플라즈마병(Mycoplasma 

gallisepticum/synoviae) 및 계두(avian poxvirus) 

등 총 5종의 세균 및 바이러스 PCR 검사를 실

시하였다. 

병원성대장균 검사는 iNtRON 사에서 시판

되는 Lilif™ APEC PCR kit를 사용하였으며, 추

백리, 가금티푸스 및 닭 마이코플라즈마병 검

사는 각각 PowerChek™ Salmonella gallinarum / 

Salmonella pullorum Real-time PCR kit, 

PowerChek™ Mycoplasma gallisepticum / 

Mycoplasma synoviae Real-time PCR kit를 사

용하여 제조사가 제시한 방법으로 PCR 검사를 

수행하였다. 계두의 경우 Weil 등이 사용한 프

라이머를 제작하여 AccuPower® HotStart PCR 
PreMix(BIONEER, Korea)에 templete DNA 4 ㎕

와 각각 10 pmol/㎕ primer 1 ㎕를 넣고 DNA 

free water를 총량이 20 ㎕가 되도록 첨가

(Table 2.)와 같이 반응시켰다.

Step PCR condition
Initial denaturation 94 ℃, 5 m

denaturation
40

cycles

94 ℃, 20 s
annealing 55 ℃, 30 s
extention 72 ℃, 40 s

final extention 72 ℃, 5 m

Table 2. PCR condition for amplifying(Weil, 2004)
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증폭된 PCR 산물은 1.5 % agarose gel에 전

기영동한 후 red safe(iNtRON, Korea) 20,000배 

희석 염색하여 UV transilluminator (Gel DOC™ 

XR+, BIO-RAD)로 576 bp의 양성밴드를 확인하

였다.

Ⅲ. 결과 및 고찰

인천지역 양계농장 중 전업규모의 산란계 

및 종계 사육농장에 대한 검사를 실시한 본 

실험에서는 강화군 12동, 남동구, 계양구, 옹

진군(백령면) 각 1동으로 총 15개동을 조사하

였다. 

Fig. 1. Dermanyssus gallinae

농장별로 수거한 골판지를 통해 은신한 닭

진드기(Fig. 1.)의 수를 확인한 결과 닭진드기

가 발견되긴 했으나 150마리 이내로 확인된 

Ⅱ단계 농장이 93.3 %로 확인되었고(Table 3.), 

그 중 대부분은 닭진드기가 10마리 내외로 검

출되어 오염도가 상당히 낮은 수준으로 파악

되었다. 

Grade Farms Rate(%)
Ⅰ - 0
Ⅱ 14 93.3
Ⅲ - 0
Ⅳ 1 6.7

Table 3. Contamination level of poultry red mite

Ⅳ단계로 확인 된 1개 농장은 옹진군 백령

면 소재 산란계 농장으로 골판지 당 평균 6천

여마리의 닭진드기가 관찰되어 매우 심각한 

오염 수준이었으며, 사육 중인 산란계의 빈혈 

및 산란율 감소 등과 더불어 농장주에게도 소

양증 및 알레르기성 피부염 등을 유발시킬 수 

있기 때문에(Abjigoudarzi et al., 2013) 닭진드

기 방제가 시급한 상황이다.  

닭진드기 매개질병 5종 검사 결과도 비슷

한 양상을 보여, 옹진군(백령면) 해당 농장에

서만 유일하게 계두(avian poxvirus) 유전자가 

검출되었다(Fig. 2.). 계두는 닭을 포함한 애완

조류 및 야생조류에서 흔히 발생하는 바이러

스성 질병으로 피부형의 경우 털이 없는 피부

에 결절성 병변이 나타날 뿐 폐사율이 낮은 

편이지만, 점막형인 경우 구강, 식도, 기관 내

에 병변이 생겨 중증의 호흡기 증상과 호흡곤

란을 유발하고 폐사율도 매우 높아 생산성 저

하와 폐사 등 다양한 경제적 피해를 일으킬 

수 있다(조류질병학교수협의회, 2016). 계두 

유전자가 닭진드기에서 검출된 상황이지만, 

흡혈하는 외부기생충이기에 해당 농장 산란계

의 계두 감염 가능성을 배제할 수 없으며 향

후 입식하는 중추는 계두 백신 접종을 통한 

예방이 필요하다고 판단된다.

Fig. 2. PCR amplication of avian poxvirus. 
M, 100bp size marker; N, negative 
control; 1-3 and 6, avian poxvirus 
isolates(576bp)

양계농장 수가 많지 않아 지역별 차이를 
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단정할 수는 없으나, 대부분을 차지하는 강화

군 농장의 오염도가 상대적으로 낮고 매개질

병이 검출되지 않은 것으로 미루어볼 때, 농

림축산검역본부에서 추진하는 닭진드기 공동

방제 지원사업이 상당부분 효과를 나타내고 

있다고 판단된다. 반면에 지역적인 특성상 인

천에서 191 km 떨어진 백령도의 경우 전문방

제업체의 도움을 받거나 시설의 개보수조차 

쉽지 않아 사육환경이 열악할 수밖에 없는 실

정이다. 청소·세척 및 동물용의약외품으로 

허가된 친환경 방제제를 사용하여 닭진드기 

밀도를 줄이는 것이 중요하며, 중추 입식 전 

실리카 코팅 등의 물리적 방제가 필요할 것으

로 판단된다. 또한 현재 오염 수준이 낮은 농

장 역시 작업자, 차량, 난좌 및 중추의 이동을 

통한 닭진드기 유입을 꾸준히 방지하고 주기

적인 모니터링을 실시하여야 한다. 

Ⅳ. 결론

양계농장에 경제적인 손실을 야기하는 닭

진드기의 오염도 및 매개 질병을 조사하기 위

해, 인천지역 양계농장(15동)의 닭진드기를 채

집하여 그 수를 파악하고 5종 질병의 유전자

검사를 실시하였다. 그 결과 14개 동은 닭진

드기 오염도 Ⅱ단계로 확인되었으며, 닭진드

기로부터 병원성대장균 등 5종의 전염병도 검

출되지 않았다. 반면, 백령도 소재 산란계 농

장의 경우 닭진드기 오염도 Ⅳ단계로 오염 정

도가 매우 심각한 수준이며 닭진드기에서 계

두 유전자가 검출이 되어 농장 내 계두가 만

연해있을 가능성을 배제할 수 없다.
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